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[ GENETYX : Nucleotide Sequence Homology Data ]

Date : 2009. 06. 11

1st Nucleotide Sequence
File Name : Reference Sed. gnu

Sequence Size : 5509

2nd Nucleotide Sequence
File Name . RDB7391F. fasta
Sequence Size o 431

1
—

Unit Size to Compare

1
—_

Pick up Location

[74.537% / 432 bp] INT/OPT. Score : < 4717/ 886 >

1" GGCCTAACTG GCCGGTACCT GAGCTCGCTA GCCTCGAGGA TCCTGCCTGT ACACTGTTCT

* okl ok ok skl Skolokkkkkkkk selooeelolololok
17 CACTA GACCTCAGGA TCCTGCCTGT ACACTGTTCT

61" CTTTTCTCTC TTTCTATATA CCTGAAGGCA TNTATAGGTG -CTAGATGTC TGTTTAAAGA

skekkkkokokokokok skkkkskskokokskk skkkkskdkokokkk k kkkdkokkkk  skakskdkdkokokskk skkkkkokokekekk

36" CTTTTCTCTC TTTCTATATA CCTGAAGGCA T-TATAGGTG ACTAGATGTC TGTTTAAAGA

120" CCAGACAATA TTGTCTTAAA AAANACAAAC AAAAAC-AC- AGACAATACC ATCTTTAAAA

sekkkkokokokokk skkkkkkokskskk ckkk kakokokkk kkkkkk ckk skkskskdkdkokokkk skkkkkokekekekk

95" CCAGACAATA TTGTCTTAAA AAA-ACAAAC AAAAACAACA AGACAATACC ATCTTTAAAA

178" AAAAAAAAAA AGTCCANGGT AAGAAATAAA TAAGG-CCAT AGAATGGAAG —CTTT-ACAA

skkkkkkokokokok kekkk, ko ok okekekskkkkkakk skekskkk kkckk skekskkkkkkkk  skkkk kkkk

154" AAAAAAAAAA GATCCAGGAT AAGAAATAAA TAAGGACCAT AGAATGGAAG ACTTTAACAA
235" GGACTCTCTC NTGAGACAGG ATCTCCTCAA -GTG-TCCCC A-GGTT-AAA TTAGAAGTAT

kekckokokkkkkk  kekokokskkkkk kekekokokdkkkkk  kkok skdkkkk k ckokokk kkk kkkkkk  kk

214" GGACTCTCTC -TGAGACAGG ATCTCCTCAA GGTGATCCCC AGGGTTAAAA TTAGAAAGAT

R
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291

273"

351

3317

a1

387"

ATATCNCGTA CAATTGTTCA GCCAGTTTGT GCACTGTACT GAGGATGAAT GAACACNCTA

* P T * * % * k% %k kk ok ok %k X kk ok kkk | kk

AGTAGTAATT CCGGTAACAA GTTTGGTT-T ACAAGGACCA GGATTTTGAT GGACAACCT-

TCCTAAATAT CCTAGTCTTC TGACTAAAAA CAAGATCATA TTTCATANAC GATTATTGTT

kxkkk * * )k kkkk ckekk ) kk o kkk ckk, ok *  kk Xk

GGATAAACTG GAGGGGAGTG AAAGTGAAAA CAA--CCCTA GTTCCTAAA- —GTAGTTCCT

ACATTCATAG TGTCCCAGGT GATTTAGAGG ATAAATAANA AATCCATTAA AGAGGTAAAG

* k% kk  ckk ok * kkk ok ckkk kk

A-GGTCTTAC TGAACTAAAA AACAAAGAAG -TAAGTAGTT GTCAGTT

1st Nucleotide Sequence

File Name . Reference Sed. gnu

Sequence Size : 5509

2nd Nucleotide Sequence
File Name - RDB7391R. fasta (Complementary)
Sequence Size © 638

Unit Size to Compare

Pick up Location

1 1
—_

[97.682% / 647 bp] INT/OPT. Score : < 533/ 2379 >

121

181

31"

TGACATGTAA GAAGCAATCT ATCTTATTGT ATGCNAATTA GCTCATTGTG TGGATAAAAA

* skl olololok ek siololololololotolok
T ATGC-AATTA GCTCATTGTG TGGATAAAAA

—GGTAAAACC ATTCTGAAAC AGGAAANCCA ATACACTTCC TGTTTTATCA ACAAATCTAA

skekskokokokokokk  kekskokokokskokkk kkskokoksk  kkk skekekokokskdkkkk skkekokck skkkk skekekokokskkkkk

GGGTAAAACC ATTCTGAAAC AGGAAATCCA ATACACTTCC TGTTTAATCA ACAAATCTAA

2010 DNA Bank, RIKEN BioResource Center



840’

91”

900’

150"

960’

208"

1020°

267"

1080°

326"

1140°

385"

1200°

444"

1260°

503"

1318

563"

1378’

ACATTTATTC TTTTCATNCT GTTTACTCTT GCTCTTGTCC

skkkkkskskoksksk skkkkokaksk kk skkkskskkokskskk kkkkkokekekekk

ACATTTATTC TTTTCAT-CT GTTTACTCTT GCTCTTGTCC

TGTTCAGTNG TAGTTTTATG ACAAAGAAAA TTTTCTGAGT

skkkkkokoksk ko skkkkokakokokskk skkkskdkkokokskk kkkkkokekekekk

TGTTCAGT-G TAGTTTTATG ACAAAGAAAA TTTTCTGAGT

CCTTAAAGAA AGGAGGAAAA ACTGTTTCAT ACAGAAGGCG

seeeooololok ookl sekeeoololololok  skokokskekokokokokok
CCTTAAAGAA AGGAGGAAAA ACTGTTTCAT ACAGAAGGCG

CTATCACCTA AGTGTGGGCT AATGTAACAA AGAGGGATTT

sefeoooololok olokokokokkokkok sekeleolololololok  skokokokokokokokokok
CTATCACCTA AGTGTGGGCT AATGTAACAA AGAGGGATTT

AGTCTTTGGG GGTTTAAAGA AATTCCAAAG AGNTCATCAG

skkkokkokokokoksk skkkkokskokokkk skkkkkokkkkk kk kkokekekekk

ACCACAATAT

sk ok
ACCACAATAT

TACTTTTGTA

sk
TACTTTTGTA

TTAATTGCAT

sekkRRckookkok
TTAATTGCAT

CNACCTACAT

*k kkokekekekokk

C-ACCTACAT

AAGAGGAAAA

skkkkkkkokokk

GCTATTCACA

sekckokeeookokok
GCTATTCACA

TGCCCACCCN

skkkkkkokekk

TGCCCACCC-

NGAATTAGAG

kkkkkokokekk

—GAATTAGAG

CCATTCAGTC

sepofofofeookokok
CCATTCAGTC

ATGAAGGTAA

skkkkkkokokekk

AGTCTTTGGG GGTTTAAAGA AATTCCAAAG AG-TCATCAG AAGAGGAAAA ATGAAGGTAA

TGTTTTTTCA GACAGGTAAA GTCNTTTGAA AATATGTGTA ATATGTAAAA CATTTTGACA

sekskkklolololok ofofoloooloolk kekok siololololok efefeleleekekekk  skokokolololoRolokok ofokekekokokokokok
TGTTTTTTCA GACAGGTAAA GTC-TTTGAA AATATGTGTA ATATGTAAAA CATTTTGACA

CCCCCATAAT ATTTNTTCCA GAATTAACAG TATAAATTGC ATCTCTTGTT CAAGAGTTCC

sekskkklolololok ofook sefekekok skekskiolololololok ook skokokloloRokokolok ofokekekokokokokok
CCCCCATAAT ATTT-TTCCA GAATTAACAG TATAAATTGC ATCTCTTGTT CAAGAGTTCC

CTATCACTCT CTTTAATCAC TACTCACAGT AACCTCAACT CCTGCCACAA ——TCAAGATC

skkkokkskokokoksk  skokkkskskokokokk skokskskskskskokokk skekkkkskokskkk skekkskskkkokkk

CTATCACTCT CTTTAATCAC TACTCACAGT AACCTCAACT CCTGCCACAA TATCAAGATC

kkkkokokokk

TGGCCTCGGC GGCCAAGCTT GGCAATCCGG TACTGTTGGT AAAGCCACCA TGGAAGATGC

sekkskskskokokokok  skokkkokakokokokk skokskskskokokokokk skkkkskskokoksksk skkskskskdkokokskk skkkkkokekekekk

TGGCCTCGGC GGCCAAGCTT GGCAATCCGG TACTGTTGGT AAAGCCACCA TGGAAGATGC

CAAA-AACAT TAAGAAGGGC CCAGCGCCAT TCTACCCACT CGAAGACGGG ACCGCCGGCG

kkokok  kkkkk Skekokkakk

“ CAAATAACAT TAAGAA
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